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分枝杆菌属分类学上目前包括 197个种和 14个亚种（bacterio.net）。由于

临床和研究实验室采用的分子测序方法比传统的表型方法具有更强的鉴别能力，

使得该种属细菌的菌种数目每年都在不断增加。许多新物种鉴定后都归属于非结

核分枝杆菌（Non-tuberculousMycobacteria，NTM），该类细菌在环境中尤其是

水环境，包括淡水、咸水和管道供水系统广泛存在。在过去几年来，由该类细菌

引起的临床感染在全球范围内不断增加。 NTM在免疫力正常和免疫力低下人群

均可引起局部皮肤表面感染、肺部和播散性感染。
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随着人们对该类细菌在人类感染的作用的逐步深入理解，且某些种存在固有

耐药性问题，因而临床微生物学家应及时了解在环境中广泛存在，人类极可能暴

露、并且短暂定植或可能引起感染的非结核分枝杆菌。2019年由约翰霍普金斯

医学院的病理学研究人员 Nicole Parrish 发表在 J Clin Microbiol 杂志的文章《An
update onMycobacterial Taxonomy: 2016-2017》提供了 2016 年 1 月至 2017年 12
月分枝杆菌属分类学更新，更新的是与人类或者与人类感染性疾病相关的种。
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这篇小型综述通过检索数据库 1）“具有固定命名法的原核生物名称列表”
（http://www.bacterio.net/-allnamesmr.html）2）国际期刊系统和进化微生物学，

和 3）PubMed 数据库（http://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed）检索分枝杆菌属

新物种，检索关键词为“nov. sp.Mycobaterium”。该综述涵盖的分枝杆菌属的物

种范围并不全面，已排除了从环境和/或动物中分离的新描述的分枝杆菌属物种。



2016 年 1 月~ 2018 年 6 月从临床样本中分离的与人类感染

相关的分枝杆菌属新物种

a 无临床感染症状；
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